PFC Dist to 3' gene Length Sequence
TNiIABAc30y 844 31 CAACTTTTAACTTGACCTTGGCCTCCAGCCG

TATAATTTATTACATGATATGAAACGTTCCTTTGTCGCCATAAC
GACGCTGTTTGACCTACACATTTCCTTCCTTTCTTTTAATTGGA

TNIABc£32 3,993 117 ACCAGTCCGAGCGGCCTGTTGACAGAAGA
AAGCCAAGGGTTTTTTTTTTAATAAATAAACGTTTCAGAAACGC

TNIABc£33 3,293 52 AATGTGTT

TniABce34 1,808 39 CAGTTTGTTTTGGGATTTTTTTTAAAAACATGTTTTAAA

TniABcg51 1,736 23 TGTGTGTTTTGTGTAATCTCCAA

GCATCCTGTGGGGCTTTGAGGAATTCCGCCCTGATTGCTGCAC

ATCCTCCCAGTTGCTCTAGTAACTTGGTCATAAAACGCGGATT

CGTCTGAAGCATTTGGGAAGCAGCGCCATAAAGCGTCTGCGAC
TNIABEe65040 2,287 163 CAAGGTTATTAACTGTGACTGAGAGGTTGAAAAC

TNiABg66 2,026 31 CCACTGGGCGGCGCCCCTCAGATCAATGTCA

GGGAGGAGTCTGTAGTCGCCTAGTGTTTTAATTGGCTGCAGGC
TACAGTGAGAAGCGTGAGTATCAGTAATTATTCAGCAATGTTT

TNIABER750¢d 147 112 TGCACAAGAAATGTCAGCCAGAAAGG
AGGTAGTCTCATGTTGTTGGGTTCTAATATTTCTCCCACAACAG
TNIABEG79pcq 1,233 54 GAAACTGCCT

GCCGGATGCGTCTGCCTCCGCAAGAAAAGGGACACAAAAGCT
AAACTTTATTGGTGATATTTAGCTGAGACAGCCAGGTTGTAAC

TniABgc81,, 779 97 CTAAAGAAAAAC
TniABg;86 862 14 CAAGGCCTCGGTTA
TniABg,101 3,571 38 AATATTGCAGTAAAGTTTGATCAGCAATCTAGTTTCAT

GTCCAAAATTTCTACCAGAAGGTGACGGAATATTTGCCTTTTGT
CTGTGTCGGAGATAAAGGTGTGAGCCTGAATGGAATCGCTCCT
ACAGCCAACACCCACTCACCTCAGCGGACAATCGATCCTGCAC
AAAAGATGGTCCATACGTTTCTATACCATTACACAAAACCATT
CCCTCTTCTGTATGTTTTTTGTGCCATGATTGTACCTTCTTGCTA
AAGAAAAACGCGCCAGTTTCGTTTGGAAGTGATTTTCTGAATC
ATAAGCGAGAGCGACGCCTTGTGCGTAACGGCCGTGCGTCTCT

TniABg\106 1,083 323 TCCAGCTCTAAATGCACAC
TniABgy121 569 14 TTTTTAATGAATTT
TniABgn141 4,536 28 TTGTTTTGGTTGTTTTTITTTTITTAATAT

GTTTGAGCCGGAGCGCGCTGGATTCCCACGATGGCGAATTTGG
GAGATCATTTTATCCACCTTCCTGCCCTTCTTCTTTGTTTCCTTC
ACCCTCAGCTTTTTTCCCCTGACTTATCTGGACAATAAACTCAC
ATCTTTTACATCTCATTACTTTCGGTATCATTTGTTCCATAAAC
AGCACACTCGCCCGGAAAACAATAATCCTCTGATGGCTTTCGT
TGATTTTATTAATATCAAGTATTGCAACTGTTCCAGAGAACGGT
GTATTCGTATAGAATTACTGCGTGGTAACCATCTTCTCCTTGAT

TniABgy171 3,117 313 ATTAAA
AGCTGTCAGACCTTTGGGCGAGAAAGATTGATCACACTCAGGC
TniABgy204,g 1,007 60 TACCGAGGTCTTTGTTT

TniABg\206 1,426 30 CCACAATTGAATGTGTAAATTGTCCAAAAT



TGTAAATAAAGCAATCCCTACCCCCGGAATGAGGCGTTACCCC

TCCGACGTTCTCGATCATTCACAGGGACAGTTGCTTCTTTTGAT

AGAGAAAAAAACCCTCAAATTGTCATTGGGCAGATTTAATCAT

GTGACATGCAACGAGCTCTCATTCCAACCGCATCCTTGTGAAA
TNiABen211apce 208 199 GCAATAGTTTATGGCACAGAGGTCCC



